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概要	
 
Thesis Abstract 

バクテリアは種内の多様性が豊かであり、近年では全ゲノム配列情報を

用いた菌株間比較解析が盛んに行われている。一塩基多型の検出やゲノ

ム配列の再構築はそのような解析において普遍的で基盤となる工程であ

るが、それらの工程で用いられるツールの性能については十分な評価が

行われていなかった。本研究ではそれらの既存ツールの評価や高性能な

新規ツールの開発により、一塩基多型の検出やゲノム配列の再構築を高

性能に実施する方法を確立した。またそれらを国内のヒトやウシから分

離された 2500 株以上の腸管出血性大腸菌 O157 の比較解析に適用し、国

内の株の系統関係や、系統と分離地域・宿主・毒性との関連、強毒化因

子、遺伝的多様性などを明らかにした。	
 

 
 


